Сравнение разных способов оценки эволюционных расстояний между гомологичными нуклеотидными последовательностями
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График был построен на основе трех матриц попарных расстояний между последовательностями – расстояния, полученные методом Джукса-Кантора, 

и кол-во замен на 100  нуклеотидов в зависимости от истинных расстояний. Из графика видно, что один из рассмотренных методов не дает точную оценку эволюционных расстояний. Полученные оценки эволюционных расстояний, близки к "истинным" в диапазоне от 0 до 50.
